Bioinformatická analýza mitochondriálnych genómov kvasiniek
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Bioinformatická skupina na našej fakulte spolupracuje s Laboratóriom Komparatívnej a funkčnej genomiky eukaryotických organel na Prírodovedeckej fakulte UK na sekvenovaní a komparatívnej analýze mitochondriálnych genómov kvasiniek, pričom doteraz sme sekvenovali 40 mitochondriálnych genómov. Z informatickej stránky táto oblasť inšpirovala nový algoritmus na predikciu ancestrálnych poradí génov, ktorý sa obzvlášť hodí na spracovanie väčšieho počtu pomerne krátkych genómov. Z biologickej stránky naša spolupráca viedla k objaveniu ribozomálneho skákania v jednom z genómov, pričom tento neobvyklý jav bol dovtedy pozorovaný iba v genóme bakteriofága T4. V príspevku tiež spomeniem ďalšie výskumné a pedagogické aktivity našej skupiny.
