Vliv kořenů rostlin na složení a funkční potenciál mikrobiálních komunit v dlouhodobě kontaminované zemině
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Vztah kořenů rostlin a půdních mikroorganismů je významný pro procesy bioremediace probíhající v kontaminované zemině. Pro studium vlivu vybrané vegetace a aplikace hnojiva na mikrobiální komunity jsme využili shotgunové a 16S rRNA amplikonové pyrosekvenování. Aplikace bioinformatických metod původně navržených pro hodnocení rozdílné míry exprese genů (na základě RNA-seq dat) umožnila zpracování různých sekvenačních dat unifikovaným postupem a statistické hodnocení míry abundance genů v metagenomických vzorcích. Výsledky dokládají vliv kořenů křenu, lilku a tabáku na taxonomické složení a funkční potenciál konsorcií v zemině dlouhodobě kontaminované polychlorovanými bifenyly.
