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Positive selection by Maximum Likelihood

GGTCTGGTCCATTGCMGAGGACGGGCCCACC TECCTGGTCCGECMGCTGCAGCCACTGCTGGCC,
GGETCTGGTCCATTGCCGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGGTCCGTCEGGCTGCAGCCACTGCTGGCC,
GGETCTGGTCCATTGCCGAGCACGGGCCCACC TGECCTGGTCCGTCGGCTGCAGCCACTGCTGGCC,
GETCTGEETCCATTGLCGAGLACGGGLCCACT TECCTEETCCOTCRGLTGCAGCCACTGLTGGEC,
GGETCTGGTCCATTGCCGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGGTCCGTCRGC TGCAGCCACTGCTGGLC
GGETCTGGTCCATTGCCGAGCACGGGCCCACT TGCCTGGTCCGTCEGCTGCAGCCACTGCTGGOC,
GGETCTGGTCCATTGCCGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGGTCCGTCRGC TGCAGCCACTGCTGGCC
GGTCTGGTCCATTGCCGAGCACGGGCCCACT TGCCTGGTCCGTCGGCTGCAGCCA
GGTCTGGTCCATTGCCGAGCACGGGCCCACT TGCCTGGTCCGTCGGCTGCAGCCA
GGTCTGGTCCATTGCCGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGGTCCGTCEGGCTGCAGCCACTGCTGGCC,
GGTCTGGTCCATTGCHGAGCACGGGCCCACC TCCCTGGTCCGTCMGCTGCAGCCACTGCTGGCC,
GGTCTGGTCCATTGCHGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGGTCCGHK CTGCAGCCACTGCTGGCC,
GGTCTGGTCCATTGCMGAGCACGGGCCCACC TGCCTGETCCGECEMGCTGCAGCCACTGCTGGCC,
GGTCTGGTCCATTGCHGAGCACGGGLCCACT TGECCTGETCCGECMGCTGCAGCCACTGCTGGEC,
GGTCTGGTCCATTGCMGAGCACGGGLCCACCCACTGLCTGGTCCGMCMGCTGCAGCCACTGCTGGLC,
GGTCTGGTCCATTGCMGAGCACGGGCCCACT TGECCTGGTCCGMCMGCTGCAGCCACTGCTGGEC,
GGETCTGGTCCATTGCHGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGGTCCG] C AGCCACTGCTGGCC.
GETCTGGTCCATTGCMGAGCACGGGCCCACT TECCTGOTCCOMCMGCTGCAGCCACTGCTGGEC,
GETCTGGTCCATTGCHGAGCACGGGCCCACCC TGCCTGGTCCGTC.GCTGCI\GCCJ‘\CTGCTGGCCl
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* MO (one ratio) - M3 (discrete)

Site models of positive selection

* M1 (Neutral) - M2 (Positive selection
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GGTCTGGTCCATTGCMGAGEACGGGCCCACCCACTGCCTOGTCCGRCEGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GETCTGGTCCATTGCCGAGCACGG CAACCCACTGCCTGGETCCGTORGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GETCTGGTCCATTGCCGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTOGETCCGTOGGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GETCTGETCCATTGCCGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGETCCGTORGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GETCTGETCCATTGCCGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGETCCGTOGGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GLETCTGGTCCATTGCCGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGETCCGTOEGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GLGTCTGGTCCATTGCCGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGETCCGTOGGCTGCAGCCACTGC TGO
GETCTGGTCCATTGCCGAGCACGG QY CCACCCACTGCCTGETCOGTCRGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GETCTGGTCCATTGCCGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGGETCCGTOEGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GETCTGGTCCATTGCCGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTOGETCCGTOGGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GGTCTGGETCCATTGCHGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGETCCGTCRGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GGTCTGGTCCATTGCHGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGGTCCGEMCMGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GGETCTGGTCCATTGCHGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTOGGTCCGMCEGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GGTCTGGTCCATTGCHGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGGTCCGMICMGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GGTCTGGTCCATTGCHGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGGTCCGEMCEGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GGTCTGGTCCATTGCHGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGGTCCGIMCMGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GGTCTGGTCCATTGCMGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTOGTCCCGEMCEGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GGTCTGGTCCATTGCHGAGCACGGGCCCACCCACTGCCTGGTCCGIMCMGCTGCAGCCACTGCTGGCC
GGTCTGGTCCATTGCEGAGCﬁCGGGCCCACCCﬁCTGCCTGGTCCGTC.GCTGCAGCCﬁCTGCTGGCq




Branch-site test of positive selection
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Clade model of positive selection
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- WNS-associated mass mortality
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